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INTRODUCCION RESULTADOS ) - :
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)lo el 38% de los pacientes con cancer de recto localmente
anzado (LARC) tratados con quimioradioterapia neoadyuvante
(ACRT) responden al tratamiento. Por esta razon, son necesarios
evos biomarcadores capaces de predecir la respuesta a dicho

trl@tamiento. En estudios previos de nuestro grupo de investigacion,
sesidentificaron 257 ARNm expresados de forma distinta entre los
patientes respondedores y no respondedores al tratamiento. Entre

\ﬂst grupo genes destaca un gen implicado en |la recombinacion
hq Ologa, EME1.
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Figura’. Hipotesis prop a: pacientes con LARC que sobreexpresan EME1
responden al tratamiento con quimio(S-'FU)radioterapia neoadyuvante.

Nuestro objetivo general es determinar el posible papel de EME1 como un
biomarcador predictivo de respuesta al tratamiento nCRT en pacientes con
LARC. Los objetivos especificos son: revision de la literatura sobre el gen
EMEl.anéIisis in silico en bases de datds genémicos de EME1 en LARC,
validacion del gen EM , mediante RT-gPCR, como biomarcador predictivo
’ %Ra la sensibilidad y resistencia al tratamiento neoadyuvante con quimio(5-

FU) y radiacion en pacientﬁs con LARC vy la validacion en modelos in vitro de la
‘ funcién de EMEL.
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Figura 5. Comparacion de la expresion de EME1 entre lineas, tejido™
(izquierda) y diferencia en la expresion de EME1 entre paciente
pacientes no respondedores (derecha).

CONCLUSIONES

. v. EME1 se sobreexpresa en pacientes con LARC respondedores al tratamiento

/ neoadyuvante con quimio(5-FU)radioterapia.

AN

EME1 se expresa mas en tejidos tumorales de recto que en tejidos normales.

-

La region codificante de EME1 no esta mutada en la en las lineas celulares de
cancer colorrectal analizadas (SW480, SW620 y SW837).

v' EMEL1 se expresa mas en las lineas celulares SW480 y SW620. También, a nivel
proteico SW480 y SW620 expresan mas EME1 que SW837.

v Se ha identificado una correlacion entre la expresion de EME1 y la sensibilidad al
5-FU/radiacion. Las lineas SW480 y SW620, que expresan mas EME1, son las mas
sensibles al 5-FU y a la radiacion. La linea



